Norovirus and rotavirus are important causes of acute nonbacterial gastroenteritis in communities worldwide. Genotypes of norovirus and rotavirus in stool samples, which were collected from patients, was determined by RT-PCR and ELISA. A total 4,484 stool samples (461 outbreak cases) collected during 서 론 바이러스성 설사질환의 주요 병원체로는 노로바이러 스, 로타바이러스를 꼽을 수 있다. 노로바이러스는 전 세계적으로 산발적 혹은 집단의 형태로 전 연령대에 걸 쳐 장염을 일으키는 주된 원인이다 (1). 노로바이러스는 Caliciviridae에 속하는 7.5 kb의 single stranded RNA를 genome으로 가지는 virus로서 세 개의 ORF를 지니고 있 다. 이 중 capsid 부위와 RNA dependent RNA polymerase 의 서열에 따라 GI~GV까지 다섯 가지 유전형으로 분류 되는데, 인체감염을 일으키는 주된 유전형은 GI, II형이다 (2, 3). 특히 GII-4 genotype은 가장 많이 검출되는 형으로 변이율이 특히 높아 유전적 다양성이 한 층 더 발달되어 있어 그 전파속도가 빠르다 (4). 최근 전 세계적으로 노 로바이러스의 감염이 더욱 증가하고 있으며 그 중요성이 대두되고 있다 (1). 로타바이러스는 대부분 영, 유아에서 심각한 장염을 일 으키는 주 원인으로 Reoviridae에 속해있는 11개의 분절 로 이루어진 double-stranded RNA virus이며 면역원성과 중요한 관계가 있는 Outer capsid protein인 VP4와 VP7을 기반으로 적어도 23가지의 G type, 32가지의 P type으로 분류된다 (5~7). 특히 주로 5세 이하의 영, 유아에서는 전 세계적으로 매년 600,000명 이상을 사망에 이르게 한 다 (8). 이 두 바이러스는 분변에서 경구로 전파될 뿐 아니라 사람 대 사람의 감염, 오염된 식품이나 물 등을 통해 집 단으로 발병하는 대표적인 원인체로 작용하여 우리 생활 과 밀접하게 관련이 있을 뿐 아니라 단체생활과도 큰 관 련이 있다.

